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 TrueBacTM ID-Genome の特徴

・独自のデータベースを使用し、全ゲノム配列から細菌を同定可能なクラウドサービス。

・データベースに含まれる全ゲノム配列および16S rRNA配列は、すべて、細菌分類学
の専門家により確認済。

・Webサイトへアクセスし、データをアップロードするだけで、簡単に細菌を同定する
ことが可能。

・抗微生物薬耐性遺伝子と病原性因子も検出。

トップページ
全ゲノム配列ごとの細菌種候補リスト

<解析結果例>

※本クラウドサービスの詳細は資料４ページ以降をご参照ください。
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 キャンペーン内容

１年間で200データまでの解析が可能な以下のライセンスをお値引きしてご提供。

ライセンスタイプ※1
解析データ数

／年間
インプットファイル

通常価格
（税別）

キャンペーン
価格※2（税別）

Basic 200 200 FASTA 380,000 円 280,000 円

Premium 200 200 FASTA／FASTQ 550,000 円 420,000 円

※1 １年間で100データまで解析可能なライセンスもございます。ご希望の方は下記お問い合わせ先までご連絡下さい。

※2 2020年12月18日受注分までのキャンペーン価格です。

 キャンペーン期間

2020年11月16日～2020年12月18日 弊社受注分まで

細菌同定用Webツール TrueBacTM ID-Genome
年末キャンペーンのご案内

株式会社理研ジェネシス 営業部
〒141－0032

東京都品川区大崎1丁目2番2号
アートヴィレッジ大崎セントラルタワー8階
TEL: 03-5759-6042 E-mail: info2@rikengenesis.jp

https://www.rikengenesis.jp

 お問い合わせ先



本サービスはChunLab社との
提携によりご提供いたします。

全ゲノム配列からの細菌同定Webツール
／ TrueBacTM ID-Genome

参考資料
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TrueBacTM ID-Genomeは、独自のデータベースを使用し、全ゲノム配列から細菌を同定可
能な、ChunLab社のクラウドサービスです。

TrueBac™データベースには、type strainやreference strainの全ゲノム配列、および
speciesまたはsub speciesレベルで分類可能な16S rRNA配列が含まれ、それらはすべて、
細菌分類学の専門家により確認されています。

TrueBac TM ID-Genomeは、臨床や製造の分野で重要性の高いほとんどの細菌が網羅さ
れ、全ゲノム配列を元にそれらを正確に同定します。

TrueBac™ データベースの特徴

 分類学上検証された1万以上のspeciesまたは
sub speciesの精選された全ゲノムデータを搭載。

 月毎のアップデート時に、文献等に記述のある
100以上の新種を追加。

 公的なデータと独自に作成されたデータを組み合
わせ、質と信頼性を担保。

https://www.truebacid.com/

TrueBacTM ID-Genome の概要

https://www.truebacid.com/
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TrueBacTM ID-Genomeの特長

• speciesまたはsub speciesレベルで正確に細菌を同定します。

• 抗微生物薬耐性遺伝子と病原性因子の検出が可能です。

ChunLab提供資料より

入力データは、
全ゲノム配列データ（FASTA）
または
全ゲノムNGS生データ（FASTQ）
です。

全ゲノム配列データ（0.5~16 Mb）
から細菌を同定します。

Web上でご使用いただく
解析ツールです。



ワークフロー
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https://www.truebacid.com/ に
アクセスし、ログインします。

※EzBioCloudのアカウントをお持ち
でない場合は、新規登録が必要です。

塩基配列データ（FASTA）また
はNGS生データ（FASTQ）を
アップロードし、解析をスター
トさせます。

解析結果をサイト上で閲覧し
ます。

※解析結果の一例は、次ページ以
降をご参照ください。

TrueBac IDTM のWebサイトへアクセスし、データをアップロードするだけで、
簡単に全ゲノム配列から細菌を同定することができます。

https://www.truebacid.com/


TrueBacTM ID-Genomeの解析結果例

解析された全ゲノム配列と同定結果の一覧

各全ゲノム配列の細菌種候補リスト
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TrueBacTM ID-Genomeの解析結果例

A．全ゲノム配列データから選抜された細菌種候補リスト

❶Sample name, Decision status, 全ゲノム配列の統計値が示されています。

❷Download: 以下の解析結果をダウンロードすることができます。

・ID results (Candidate species, antibiotic resistance genes, virulence factors): excelまたはJSONフォーマット

・Sequence file (Assembled genome, 16S rRNAなど): FASTAフォーマット

❸Decision statement（細菌種の同定結果）が示されています。

❹Candidate species: Average Nucleotide Identification (ANI)を算出する前に候補として選抜された細菌種
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TrueBacTM ID-Genomeの解析結果例

B．抗微生物薬耐性遺伝子（Antimicrobial resistance gene）の検出結果

❶Sequence name: Antimicrobial resistance genes (AMRs)の遺伝子ファミリー名

❷Class: AMRに関連するDrug class

❸% Coverage: query遺伝子によりカバーされたreference遺伝子の割合

❹% Identity: queryとreference間のアミノ酸配列の同一性

❺Alignment length: alignmentの合計長

❻Closest acc: Genbankのaccession number

❼HMM id: AMRFINDER HMM databaseのID

❶ ❷ ❸ ❹ ❺ ❻ ❼
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TrueBacTM ID-Genomeの解析結果例

C．病原性因子（Virulence factors）の検出結果

❶Description: Virulence Factors Database (VFDB)中のVirulence Factorsに関する記載。

❷E-value: ランダムな配列の比較で、偶然に同じスコアが生じる可能性。低いほど相同性が高い。

❸% Identity: queryとreference間のアミノ酸配列の同一性

❹% Coverage: ターゲット配列によりカバーされたquery配列の割合

❶ ❷ ❸ ❹
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TrueBacTM ID–Genome ライセンス

Service Name TrueBac ID-Genome

License Type Basic 100 Basic 200 Premium 100 Premium 200

Price

(exclusive of tax)
¥250,000

¥380,000
【キャンペーン価格※】

¥280,000
¥350,000

¥550,000
【キャンペーン価格※】

¥420,000

Number of analyses 100 200 100 200

Input file FASTA FASTQ & FASTA

Data input to be 

processed
up to 3 Gb

Data storage period 1 year

Outcome

・Bacterial identification via whole genome 

sequences

・Taxonomic assignment, List of Top hit

taxa (up to 20), ANI(%), ANI coverage, 

16S Similarity, Information about 

antibiotics resistance gene and virulence 

factor, etc.

・Export in excel

・Bacterial identification via NGS whole 

genome sequences 

・Assembly, Taxonomic assignment, List of 

Top hit taxa (up to 20), ANI (%), ANI 

coverage, 16S Similarity, Information 

about antibiotics resistance gene and 

virulence factor etc.

・Export in excel

※ 2020年12月18日受注分までのキャンペーン価格です。



お問い合わせ先

株式会社理研ジェネシス 営業部
〒141－0032

東京都品川区大崎1丁目2番2号
アートヴィレッジ大崎セントラルタワー8階
TEL: 03-5759-6042 E-mail: info2@rikengenesis.jp

https://www.rikengenesis.jp

※弊社HP右上の“お問い合わせ”よりお問い合わせ頂けます。
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